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Studio dell'antimicrobico resistenza con 
l'obiettivo di:

- Creare un percorso diagnostico rapido
Per pazienti "critici"

Background



1 2

Selezione di 
ceppi batterici e 

caratterizzazione
molecolare

Messa a punto di 
protocolli per 

identificazione batterica
diretta da campione

mediante MALDI-TOF 

Step del Progetto



Step 1

Materiali & Metodi

256 ceppi di 
Enterobatteri clinici da 
pets e cavalli

110 ceppi di Enterobatteri produttori di beta-
lattamasi a spettro esteso ESBL

31 ceppi con fenotipo resistente solo a 
fluorochinoloni

105 ceppi con fenotipo resistente a 
fluorochinoloni ed ESBL  (MDR)

10 ceppi con fenotipo sensibile



Step 1

Materiali & Metodi

110 ceppi ESBL

Multiplex PCR per i geni blaTEM, blaSHV e blaOXA
(Dallenne et al., 2010). 

PCR per il gene  CIT (Dallenne et al., 2010).

PCR per il gene CTX-M (Schimiedel et al., 2014)



Step 1

Materiali & Metodi

31 ceppi con fenotipo 
resistente solo a 
fluorochinoloni

Multiplex PCR per i geni aac(6’)-lb-cr, 
qnrS, qnrA, qnrB, oqxAB (Ciesielczuk et 
al., 2013)



Step 1

Materiali & Metodi

Multiplex PCR per i geni
blaTEM, blaSHV e 

blaOXA (Dallenne et al., 
2010). 

PCR singola per il gene 
CTX-M (Schimiedel et al., 

2014)

PCR singola per il gene  
CIT (Dallenne et al., 

2010).

Multiplex PCR per i geni
aac(69)-Ib-cr, qnrS, 
qnrA, qnrB, oqxAB

(Ciesielczuk et al., 2013)

105 ceppi MDR



Risultati
Step 1

Prevalenza dei geni di resistenza che codificano 
per le ESBL
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Prevalenza dei geni di resistenza che codificano per i 
PMQR

25%

1%
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aac-(6')-lb-cr

Risultati
Step 1



Selezione dei geni per multiplex PCR

Risultati
Step 1

Geni scelti:
TEM, CTX-M, OXA, qnrB, aac-(6’)-lb-cr



Step 2

Materiali & Metodi

Campioni processati:
- 20 urine
- Tutte le emocolture

identificazione 
diretta da 
campione

identificazione da 
colonia



Percentuale di identità tra identificazione diretta da 
campione e identificazione da colonia
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Step 2



Prospettive per il prossimo anno

Sviluppo di metodica per identificazione di 
batteri diretta da campioni di versamenti

Sviluppo e validazione di multiplex PCR
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Grazie per l’attenzione!


